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La  resistencia  a  terapia  antirretroviral  en  infección  por  VIH,  es  uno  de  los 
principales problemas para una terapia eficaz. No existían estudios de resistencia 
secundaria a tratamiento con antirretrovirales en el Hospital Carlos Van Buren, ni 
asociaciones con características de pacientes. Tampoco comparación entre las 
bases de datos utilizadas para evaluar resistencia, con otras disponibles. En este 
estudio se plantea como hipótesis que la prevalencia de mutaciones será distinta a la 
resistencia primaria en nuestro país, y similar a la secundaria a nivel nacional, y que la 

resistencia evaluada por el método TrugeneTM HIV (Bayer SA)  y la base de datos de la 

Universidad de Stanford, serán la misma. Para esto, nuestros objetivos fueron 
determinar la prevalencia de mutaciones en pacientes del Programa VIH del Hospital 
Carlos Van Buren, con resistencia secundaria a terapia antirretroviral, y distintas 
asociaciones según características individuales de los pacientes, así como  

determinar  equivalencia  entre  TrugeneTM   y  la  base  de  datos  de  la Universidad  
de  Stanford.  Se  realizó  un  estudio  descriptivo  retrospectivo  de prevalencia   de   
mutaciones   en   resistencia   secundaria   de   pacientes   VIH, utilizándose el 
software estadístico SPSS v.17 para administración de datos y evaluación  de  
correlación  entre  ellos.  Obteniéndose  como  resultados  que  las mutaciones 
secundarias encontradas fueron distintas a la resistencia primaria y 
similar a la secundaria a nivel nacional, definiendo así patrones de mutaciones en 
nuestra población, lográndose además validar el uso de la base de datos de la 

Universidad de Stanford, puesto que los resultados obtenidos con TrugeneTM son 
similares. 
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